MINISTERIO DA EDUCAGAO ®
UNIVERSIDADE FEDERAL DE GOIAS %o
INSTITUTO DE CIENCIAS BIOLOGICAS UFG
PROGRAMA DE POS-GRADUAGAO EM GENETICA E BIOLOGIA
MOLECULAR - PGBM

PROCESSO SELETIVO Edital 01/2018
AVALIAGAO DE CONHECIMENTOS ESPECIFICOS
NIVEL: DOUTORADO

INSTRUGOES (LEIA ATENTAMENTE)

¢ Preencha corretamente o item de identificagao do(a) candidato(a);

e A prova escrita sera composta de 04 questées. O candidato devera responder
apenas 02 questoes.

¢ Responda cada questiao em sua folha especifica de resposta e identifique as
folhas adicionais apenas com o numero da respectiva questao;

e Questoes respondidas em outras folhas (ndao na folha especifica e folha
adicional), nao identificadas, nao serao consideradas para efeito de corregao;

e A prova tera duragcao maxima de quatro horas, a partir da autorizagao para o
seu inicio.

e Ao término da prova, numerar todas as folhas, usadas ou nao (1/n até n/n)
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Uso PGBM

|dentidade: Org&o Emissor: UF:
Uso
PGBM

CoordenacaoPGBM
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Assinatura:

Questao 01:
Baseado no artigo: “Am [ ready for CRISPR? A user’s guide to genetic screen (Doench, 2018)”,

explique, detalhadamente:

a) A diversidade de atividades da enzima Cas9 (use a figura abaixo como um “roteiro” para sua

resposta).
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Fonte: Doench, J (2018) Am I ready for CRISPR? A user’s guide to genetic screen? doi: 10.1038/nrg.2017.97

b) Dadas as diversas atividades da enzima Cas9 (detalhadas na resposta acima) e os possiveis

“problemas” associados a tais a¢des, qual opgao deve ser utilizada primeiro?
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Questao 02.

Sobre o artigo “Technologies for Proteome-Wide Discorery of Extracellular Host-Pathogen

Interactions (Martinez-Martin, 2017)”, explique como a protedmica pode ser aplicada no

estudo da interagao patdégeno hospedeiro. Cite e explique mais uma metodologia que pode

ser utilizada para elucidar moléculas envolvidas na interagdo de microrganismos com células

hospedeiras.
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Questao 03.
Considerando o artigo “Population genomics of bacterial host adaptation (Sheppard et
al., 2108)”, descreva:

a) quais sdo e como funcionam as principais metodologias que tém permitido

analises gendbmicas comparativas nas populag¢des bacterianas;

b) Discorra sobre como as analises genémicas comparativas estao fornecendo
subsidios para elucidar as bases genéticas da adaptacdo bacteriana e para o
entendimento dos processos evolutivos que sustentam o estabelecimento de

bactérias em novos nichos hospedeiros.
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Questao 04.

Considerando o artigo “Making sense of genomic islands of differentiation in
light of speciation (Wolf and Ellegren, 2017)”, descreva:

a) quais sdo e como funcionam as principais estratégias metodoldégicas que
tém permitido analises de assinatura genémica;

b) Discorra sobre as principais dificuldades metodolégicas enfrentadas para o

entendimento dos processos evolutivos que estao relacionados com a especiacéo.




