
 
 

 
 
 

 

PROCESSO SELETIVO Edital 01/2018 
AVALIAÇÃO DE CONHECIMENTOS ESPECÍFICOS 

NÍVEL: DOUTORADO 

 

INSTRUÇÕES (LEIA ATENTAMENTE) 

 Preencha corretamente o item de identificação do(a) candidato(a); 

 A prova escrita será composta de 04 questões. O candidato deverá responder 
apenas 02 questões. 

 Responda cada questão em sua folha específica de resposta e identifique as 
folhas adicionais apenas com o número da respectiva questão; 

 Questões respondidas em outras folhas (não na folha específica e folha 
adicional), não identificadas, não serão consideradas para efeito de correção; 

 A prova terá duração máxima de quatro horas, a partir da autorização para o 
seu início. 

 Ao término da prova, numerar todas as folhas, usadas ou não (1/n até n/n) 

IDENTIFICAÇÃO DO(A) CANDIDATO(A) 

Nome completo:  
Uso PGBM 

 

 

Identidade:  

 

Órgão Emissor:  

 

UF: 

 Uso 
PGBM 

 

 
Notas parciais (questões): 
     

1.  2.  3.   4.   

          
 

CoordenaçãoPGBM 
(visto) 

 

NOTAL FINAL: 
________(___________________________________________________) 
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Nome do professor: 
____________________________ 
 

Assinatura: 
____________________________________ 

 

Identificação: 

          /  

Nota: (de 0 a 5) 

Questão 01:  

Baseado no artigo: “Am I ready for CRISPR? A user´s guide to genetic screen (Doench, 2018)”, 

explique, detalhadamente: 

 

a) A diversidade de atividades da enzima Cas9 (use a figura abaixo como um “roteiro” para sua 

resposta). 

 

Fonte: Doench, J (2018) Am I ready for CRISPR? A user´s guide to genetic screen? doi: 10.1038/nrg.2017.97 

 

b)  Dadas as diversas atividades da enzima Cas9 (detalhadas na resposta acima) e os possíveis 

“problemas” associados a tais ações, qual opção deve ser utilizada primeiro?  

 

 

 

 

 

 



 
 
 
 

Nome do professor: 
____________________________ 
 

Assinatura: 
____________________________________ 

 

Identificação: 

          /  

Nota: (de 0 a 5) 

Questão 02.  

Sobre o artigo “Technologies for Proteome-Wide Discorery of Extracellular Host-Pathogen 

Interactions (Martinez-Martin, 2017)”, explique como a proteômica pode ser aplicada no 

estudo da interação patógeno hospedeiro. Cite e explique mais uma metodologia que pode 

ser utilizada para elucidar moléculas envolvidas na interação de microrganismos com células 

hospedeiras. 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 



 
 

Nome do professor: 
____________________________ 
 

Assinatura: 
____________________________________ 

 

Identificação: 

          /  

Nota: (de 0 a 5) 

Questão 03.  

Considerando o artigo “Population genomics of bacterial host adaptation (Sheppard et 

al., 2108)”, descreva:  

a) quais são e como funcionam as principais metodologias que têm permitido 

análises genômicas comparativas nas populações bacterianas;  

 

b)  Discorra sobre como as análises genômicas comparativas estão fornecendo 

subsídios para elucidar as bases genéticas da adaptação bacteriana e para o 

entendimento dos processos evolutivos que sustentam o estabelecimento de 

bactérias em novos nichos hospedeiros. 

 
 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 



 

Nome do professor: 
____________________________ 
 

Assinatura: 
____________________________________ 

 

Identificação: 

          /  

Nota: (de 0 a 
5) 

Questão 04.  

Considerando o artigo “Making sense of genomic islands of differentiation in 

light of speciation (Wolf and Ellegren, 2017)”, descreva:  

a) quais são e como funcionam as principais estratégias metodológicas que 

têm permitido análises de assinatura genômica;  

b) Discorra sobre as principais dificuldades metodológicas enfrentadas para o 

entendimento dos processos evolutivos que estão relacionados com a especiação. 

 

 

 

  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 


