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Obje%vo

A	
   disciplina	
   tem	
   como	
   objetivo	
   apresentar	
   e	
   discutir	
   os	
  
métodos	
   biométricos	
   utilizados	
   na	
   análise	
   genômica,	
  
incluindo	
   as	
  análises	
  de	
  mapeamento	
  genético	
  e	
   de	
   per:is	
  
de	
   expressão	
   gênica,	
   capacitando	
   o	
   aluno	
   a	
   utilizá-­‐los	
  
adequadamente	
  em	
  trabalhos	
  de	
  pesquisa.

Programa

Módulo	
  I

1. Tipos	
  de	
  dados	
  utilizados	
  na	
  construção	
  de	
  mapas	
  
genéticos
a. Marcadores	
  morfológicos
b. Marcadores	
  isoenzimáticos
c. Marcadores	
  moleculares
d. Dados	
  de	
  expressão	
  gênica

2. Métodos	
  biométricos	
  aplicados	
  à	
  análise	
  de	
  dados	
  
genéticos
a. Conceitos	
  básicos
b. Métodos	
  de	
  estimação

i. Método	
  dos	
  momentos
ii. Método	
  de	
  quadrados	
  mínimos
iii. Método	
  de	
  máxima	
  verossimilhança

c. Introdução	
  à	
  teoria	
  dos	
  testes	
  de	
  hipóteses
i. Testes	
  de	
  hipóteses	
  segundo	
  Fisher
ii. Nível	
  de	
  signi:icância
iii. Testes	
  de	
  hipóteses	
  segundo	
  Neyman-­‐

Pearson
iv. Controle	
  do	
  Erro	
  Tipo	
  I

d. Métodos	
  de	
  Monte	
  Carlo
i. Princípios	
  básicos
ii. Bootstrap
iii. Testes	
  de	
  permutação
iv. Números	
  pseudo-­‐aleatórios

e. Inferência	
  Bayesiana
i. Conceitos	
  básicos
ii. Métodos	
  MCMC

Módulo	
  II

1. Construção	
  de	
  mapas	
  genéticos
a. Conceitos	
  básicos
b. Delineamentos	
  genéticos
c. Funções	
  de	
  mapeamento
d. Análise	
  de	
  ligação

2. Mapeamento	
  de	
  QTLs
a. Conceitos	
  básicos
b. Análise	
  de	
  marcas	
  simples
c. Mapeamento	
  por	
  intervalo
d. Mapeamento	
  por	
  intervalo	
  composto

e. Mapeamento	
  por	
  intervalo	
  múltiplo

3. Análise	
  de	
  desequilíbrio	
  de	
  ligação

4. Introdução	
  ao	
  mapeamento	
  por	
  associação

Módulo	
  III

1. Análise	
  de	
  dados	
  de	
  expressão	
  gênica
a. Digital	
  Differential	
  Display
b. Experimentos	
  de	
  microarranjos	
  (microarrays)
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