UNIVERSIDADE FEDERAL DE GOIAS ol
ESCOLA DE AGRONOMIA E ENGENHARIA DE ALIMENTOS ‘.“
Setor de Melhoramento de Plantas
(62)3521-1546 UFG
Curso: Biotecnologia Caodigo A216
Ano letivo: 2014/2 Semestre semestre
Nome da Disciplina: Bioinformatica Caodigo: 8586
Inicio da Disciplina: 15/08/2014 Término da Disciplina: 12/12/2014

Aulas tedricas: Sextas feira; 08:00 — 08:50 Laboratério de Informatica — EA/UFG

Aulas préticas: Sextas feira: 08:50 — 09:40  Laboratdrio de Informéatica — EA/UFG

Carga horéria total: 32h

Carga horaria tedrica: 12h | Carga horéria prética: 20h

Professor coordenador: Alexandre Siqueira Guedes Coelho

Professores colaboradores: -

Natureza da Disciplina (Obrigatoria/Optativa): Obrigatoria

EMENTA

A bioinformatica e suas aplicagdes. Introdugdo a analise gendmica. Métodos de sequenciamento de
DNA. Base-calling. Montagem de genomas. Analise de agrupamento de sequéncias. Anotacdo de
sequéncias. Utilizacdo de bancos de dados de sequéncias de DNA e proteinas. Analise Blast.
Introducdo a filogenia molecular. Andlise de dados de expresséo génica

OBJETIVO GERAL

Proporcionar ao aluno o desenvolvimento de uma visdo clara e atualizada a respeito da
Bioinformatica, como ferramenta, e de suas aplicacBes na analise de genomas de plantas,
animais e microorganismos.

OBJETIVOS ESPECIFICOS

i. Evidenciar as vantagens de utilizacdo dos recursos computacionais atualmente
disponiveis para a analise de dados genémicos;

ii. Apresentar ao aluno as ferramentas computacionais comumente utilizadas na analise
de dados gendmicos.

METODOLOGIA

Exposicao oral (com e sem recursos audiovisuais).
Aulas praticas em laboratorio de informatica.
Resolucdo e discussdo de exercicios praticos.
Discusséo de artigos relativos ao contetdo.

AVALIACAO

AVALIACAO ESCRITA. ]
RELATORIOS DE ATIVIDADES PRATICAS.
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CRONOGRAMA E CONTEUDO PROGRAMATICO

. Tipo
22%2:‘ Aula Assunto Docente
(P/T)

15/08 — sexta T A Bioinformatica e suas apllgagoes — Histdrico — A demanda Alexandre
por ferramentas de Bioinformatica
Introducdo a andlise genbmica — Estrutura gendmica de

22/08 — sexta T procariotos e eucariotos — Ferramentas de analise genémica — | Alexandre
Construcéo de bibliotecas de DNA

29/08 — sexta T Metodos_ de §equen0|amento de DNA — O método de Sanger e Alexandre
suas derivacoes
Projetos de analise gendmica estrutural e funcional —

05/09 — sexta T Estratégias de sequenciamento de genomas — Estratégias de | Alexandre
sequenciamento de transcriptomas
Analise preliminar de dados de sequenciamento de DNA —

12/09 — sexta P Base-calling — A estatistica phred — Deteccdo de vetores e | Alexandre
fragmentos contaminantes

19/09 — sexta P Ferramentas de suporte a projetos de sequenciamento e analise Alexandre
de genomas — Ferramentas de montagem de genomas
Utilizacdo de bancos de dados de sequéncias de DNA e

26/09 — sexta P proteinas — As ferramentas de anélise do NCBI — TaxBrowser | Alexandre
— PubMed

03/10- sexta P As ferramentas de analise do NCBI — A anélise BLAST Alexandre
Ferramentas de predicdo de genes e sua estrutura —

10/10 — sexta P Ferramentas de desenho de primers — Ferramentas de | Alexandre
identificacdo de microssatélites

17/10 — sexta T Ut|||za~gao A d_e flloge_nla ) molecylar como ferramenta de Alexandre
anotacdo génica — Aplicacdes da filogenia molecular

31/10 — sexta P Alinhamento de sequéncias e reconstrucao filogenética Alexandre

07/11 — sexta P Re(_:onstrugac_J _de arvores filogenéticas — O algoritmo de Alexandre
Neighbor-Joining — A anélise de bootstrap

14/11 — sexta P Anallse _de e_xperlmentos Qe expressao genica — Digital Alexandre
Differential Display — Experimentos de microarranjos

21/11 — sexta T Métodos de sequenciamento de proxima geragéo Alexandre

28/11 — sexta Anélise de dados de re-sequenciamento Alexandre

05/12 — sexta P Analise de experimentos de RNAseq Alexandre




