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II. EMENTA

A disciplina tem como objetivo a criacdo de um foro de debates sobre os avangos recentes da Bioquimica,
de maneira a permitir que os alunos adquiram conhecimento atualizado e desenvolvam comportamento
critico, complementando a formag¢ao individual naquilo que ndo ¢ possivel adquirir-se através do trabalho
de tese e de outras disciplinas de natureza especifica.

III.  OBJETIVO GERAL

Capacitar estudantes de pos-graduagao a compreender, aplicar e interpretar métodos e ferramentas de
gendmica comparativa para o estudo da diversidade, evolugao, biologia e adaptagao de fungos, com énfase
em analises bioinformaticas e aplicagdes biotecnologicas e ecoldgicas.

IV. OBJETIVOS ESPECIFICOS

Introduzir os fundamentos da gendmica comparativa, incluindo conceitos-chave como ortologia, paralogia,
evolucdo gendmica, ¢ conservacao de elementos genéticos entre diferentes espécies de fungos.

Explorar a diversidade gendmica dos fungos, discutindo os principais grupos fungicos e suas
caracteristicas gendmicas singulares, com foco na evolucao de linhagens patogénicas, simbioticas e
decompositoras.

Apresentar metodologias bioinformaticas utilizadas na montagem, anotagdo e comparagdo de genomas
fungicos, capacitando os alunos a utilizar ferramentas como BLAST, OrthoFinder, MAUVE, entre outras.

Analisar estudos de caso, demonstrando como a genomica comparativa tem sido aplicada para
compreender aspectos como viruléncia, resisténcia a fungicidas, metabolismo secundario e interagoes
fingicas.




e '5 19 cncr UNIVERSIDADE FEDERAL DE GOIAS ““
4 PGCB INSTITUTO DE CIENCIAS BIOLOGICAS or)
wsssases  PROGRAMA DE POS-GRADUACAO EM CIENCIAS BIOLOGICAS UFG

Promover a leitura critica de artigos cientificos, incentivando a discussdo e andlise de publicagdes recentes
sobre gendmica comparativa de fungos.

Discutir aplicagdes praticas e translacionais, como o uso da gendOmica comparativa na biotecnologia, na
agricultura, na medicina e na conservagao ambiental.

V. CONTEUDO

Introducdo a gendmica comparativa de fungos

Técnicas de sequenciamento de nucleotideos

Teoria de grafos e montagem de genomas e metagenomas

Analise de re-sequenciamento de genomas

Andlises transcriptdmicas - montagem de novo e expressao diferencial

Anotagdo estrutural e funcional de genomas

Pangenomica

Andlise comparativa de genomas utilizando Mycocosm (blast, anotagdes funcionais, analise de
ortdlogos e filogenética) e novas metodologias.
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VL. METODOLOGIA

A disciplina sera conduzida por meio de aulas tedricas presenciais, com foco na exposicao dialogada,
fundamentada em literatura cientifica atualizada e no uso de recursos didaticos digitais. As aulas buscarao
promover uma compreensao aprofundada dos conceitos e técnicas da gendmica comparativa aplicada a
fungos, com espaco para questionamentos, discussao critica e troca de experiéncias entre os alunos.

A estrutura metodologica adotara as seguintes abordagens:

e Aulas expositivas dialogadas: O contetido serd apresentado de forma estruturada, com apoio de
apresentacdes multimidia, quadros explicativos, esquemas gendmicos e artigos cientificos
selecionados. As aulas terdo momentos de debate e reflexdo sobre os topicos abordados.

e Estudo de artigos cientificos: Serdo indicadas leituras semanais para andlise e discussdo em sala de
aula, com foco na interpretagdo de resultados, metodologias utilizadas e implicag¢des bioldgicas dos
achados.

e Seminarios e discussdes em grupo: Os alunos serdo organizados em grupos para apresentar temas
especificos relacionados ao conteudo da disciplina, com base em artigos cientificos recentes. Esses
momentos visam desenvolver a capacidade de sintese, argumentagao cientifica e comunicagao oral.

e Avaliacdo continua do aprendizado: A participacdo ativa nas aulas e a realizagdo das leituras
indicadas serdo incentivadas ¢ consideradas na avaliag3o.

VII. PROCESSOS E CRITERIOS DE AVALIACAO E CRONOGRAMA DE AVALIACAO
Os/As estudantes serdo avaliados pelas atividades designadas pelos/as professores/as e também pelas
presencas e participagao. Conforme a Resolucao Cepec 1491, o rendimento académico dos/as estudantes

na disciplina serd expresso pelos conceitos A, B, C, D. Sera considerado insuficiente, reprovado e sem
direito aos créditos aqueles/as que obtiverem o conceito D. Serd também reprovado/a o/a estudante que
ndo atingir oitenta e cinco por cento (85%) da frequéncia na disciplina ou nas atividades.

‘III.  CRONOGRAMA*
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Conteudo Data

Introducio, técnicas de sequenciamento, teoria dos grafos, montagem de 25/08

genomas e metagenomas

Analises de re-sequenciamento de genomas e transcriptomica 26/08

Anotacao estrutural e funcional de genomas e pangenomica 27/08

Analise comparativa de genomas de fungos utilizando Mycocosm 28/08

Novas metodologias para analises comparativas e casos praticos 29/08

Apresentacio de seminarios 01/09

* O cronograma podera ser alterado no decorrer do periodo letivo.
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- ContScout: sensitive detection and removal of contamination from annotated genomes,
Nature Communications. https://doi.org/10.1038/s41467-024-45024-5

- Extreme overall mushroom genome expansion in Mycena s.s. irrespective of plant hosts or
substrate specializations, Cell Genomics. https://doi.org/10.1016/j.xgen.2024.100586

- Comparative transcriptomics provides insights into molecular mechanisms of zinc tolerance
in the ectomycorrhizal fungus Suillus luteus, G3. https://doi.org/10.1093/g3journal/jkae156

- Virulence of banana wilt-causing fungal pathogen Fusarium oxysporum tropical race 4 is
mediated by nitric oxide biosynthesis and accessory genes, Nature Microbiology.
https://doi.org/10.1038/s41564-024-01779-7

- Morphogenesis, starvation, and light responses in a mushroom-forming fungus revealed by
long-read sequencing and extensive expression profiling, Cell Genomics.
https://doi.org/10.1016/j.xgen.2025.100853

X. LOCAL DE DIVULGACAO DOS RESULTADOS
SIGAA e Google Sala de Aula.

XI. Observacoes
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